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O câncer de mama é  o tipo de neoplasia mais comum entre as mulheres e corresponde a
cerca de 30% dos tumores femininos, enquanto o câncer de ová rio representa cerca de
3%. Estima-se que entre 5% e 10% desses tumores estejam relacionados a fatores
hereditá rios. O gene BRCA1 é  um dos mais associados à  síndrome de predisposição de
câncer de mama e ová rio hereditá rios (HBOC). Mutaçõ es germinativas nesse gene
aumentam o risco de desenvolvimento de câncer de mama e ová rio ao longo da vida.
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RESULTADOS E DISCUSSÃO

     12 PACIENTES COM HBOC MARCADOR STR - Ch17 ANÁ LISE DE FRAGMENTO

CONCLUSÃO
A presença de um hapló tipo comum entre os pacientes avaliados pode indicar uma
mutação fundadora na população analisada, sugerindo um origem ú nica para a variante
BRCA1: c.3331_3334del na Bahia. A investigação desta mutação pode ser considerada
para implantação de triagem mutacional nos pacientes com suspeita de HBOC nesta
população.

O marcador   D17S579   apresentou um perfil mais heterogêneo, 5 dos 12 paciente
(33,33%) apresentavam o alelo 120pb.
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240 (50%)
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Mais de 80% das amostras analisadas

apresentam os alelos: 150/130/164 dos
marcadores D17S1327, D17S1323 e TRHA1
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