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INTRODUCAO RESULTADOS E DISCUSSAO
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Determinar as frequéncias alélicas e genotipicas dos
polimorfismos miRNA27a rs895819, miRNA222 rs2858060 e
miRNA499a rs3746444 e investigar sua possivel associagdo com Literatura - 3 polimorfismos — investigados em outras condices
a endometriose. ginecoldgicas - dois deles associados a endometriose (miRNA27a

rs895819 e miRNA499a rs3746444)56
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54 Na amostra analisada, os polimorfismos miRNA27a rs895819 e
- mMiRNA499a rs3746444 ndo estdo associados a endometriose,
143 “ - enquanto o miRNA-222 rs2858060 pode apresentar efeito protetor,

especialmente o gendtipo GG.
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